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Pieczątka oferenta

FORMULARZ OFERTOWO-CENOWY

	Panel
	Zakres badań
	Zakres oceny dodatkowych, niewymienionych w zapytaniu ofertowym genów*
	Cena 

jednostkowa brutto
	Szacunkowa maksymalna ilość badań  (36 m-cy)
	Szacunkowa maksymalna wartość badań brutto
(36 m-cy)

kol. 5 x kol. 6

	1
	2
	3
	4
	5
	6

	1.
	Panel genów z grupy RASopatii (minimalny zakres genów objętych analizą: BRAF, CBL, HRAS, KRAS, MRAS, LZTR1, MAP2K1, MAP2K2, NF1, NF2, PPP1CB, PTPN11, RAF1, RIT1, RRAS2, SHOC2, SOS1,SOS2, SPRED1, SPRED2) 
– szacowana ilość badań 200 rocznie.
	
	 
	600
	 

	2.
	Panel genów związanych z patogenezą dziedzicznych zaburzeń tkanki łącznej i zespołów marfanoidalnych (minimalny zakres genów objętych analizą  FBN1, TGFB2, TGFBR1, TGFBR2, SMAD3, SMAD4, SLC2A10, SKI, MYH11, MYLK, LOX, COL3A1, COL1A1, COL1A2, COL5A1, COL5A2, ACTA2, BGN, FLCN, PLOD1) 
- szacowana ilość badań 200 rocznie.
	
	 
	600
	 

	3.
	Panel genów związanych z dziedziczną predyspozycją do raka piersi/jajnika (minimalny zakres genów objętych analizą BRCA1, BRCA2, CHEK2, PALB2) 
- szacowana ilość badań 250 rocznie.

	
	 
	750
	 

	4.
	Panel genów związanych z dziedziną predyspozycją do raka jelita grubego/ raka trzonu macicy (minimalny zakres genów objętych analizą MSH2, MLH1, MSH6, EPCAM, PMS2, MUTYH,  APC, STK11, PTEN, SMAD4) 
– szacowana ilość badań 100 rocznie.
	
	 
	300
	 

	5.
	Panel genów z grupy dziedzicznych chorób torbielowatych nerek (minimalny zakres genów objętych analizą    (DNAJB11, DZIP1L, GANAB, HNF1B, LRP5, PKD1, PKD2, PKHD1, PRKCSH, SEC61A1, SEC63, UMOD, NPHP1, NPHP3, IFT140, ALG5, ALG8, ALG9,  FLCN, TMEM67) 
– szacowana ilość badań 100 rocznie.
	
	 
	300
	 

	6.
	Panel genów z grupy dziedzicznych zaburzeń gospodarki wapniowo-fosforanowej (minimalny zakres genów objętych analizą AGXT, AP2S1, BSND, CASR, CDC73, CLCN5, CLCNKB, CLDN16, CLDN19,  CUL3, CYP24A1, GCM2, GNA11, KCNJ10, KCNJ16, PHEX, SLC12A1, SLC34A1, SLC34A3, UMOD - szacowana ilość badań 50 rocznie.
	
	 
	150
	 

	7.
	Panel genów związanych z patogenezą kardiomiopatii rozstrzeniowej (minimalny zakres genów objętych analizą TTN, LMNA, MYH7, FLCN, BAG3, TNNT2, RBM20, SCN5A, DES, PLN, TNNC1, DSP)- szacowana ilość badań 50 rocznie.
	
	 
	150
	 

	8.
	Panel genów związanych z patogenezą arytmogennej kardiomiopatii prawej komory (ARVC, arrhythmogenic right ventricular cardiomyopathy) (minimalny zakres genów objętych analizą DES, DSC2, DSG2, DSP, FLCN, JUP, LMNA, PKP2, PLN, TMEM43)- szacowana ilość badań 50 rocznie.
	
	 
	150
	 

	9.
	Panel genów związanych z przewlekłym/nawrotowym zapaleniem trzustki (minimalny zakres genów objętych analizą CFTR, PRSS1, SPINK1)  - szacowana ilość badań 50 rocznie.
	
	 
	150
	 

	10.
	Panel genów związanych z zespołami przerostowymi tzw. overgrowth syndromes, (minimalny zakres genów objętych analizą AKT2, BRWD3, CDKN1C, CHD8, DIS3L2, DNMT3A, EED, EZH2, GPC3, HIST1H1E, MTOR, NFIB, NFIX, NSD1, OFD1, PDGFRB, PIK3CA, PTEN,  SETD2, SUZ12)    szacowana ilość badań 50 rocznie.
	
	 
	150
	 


*Zakres oceny dodatkowych, niewymienionych w zapytaniu ofertowym genów, zawarty w cenie ofertowej, zgodny z opisem umieszczonym w Formularzu ofertowym (Załącznik nr 1 do SWKO) punkt VIII.
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